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Depuis 2013, des révisions taxonomiques intégratives sur des genres emblématiques et 
considérés jusque-là monospécifiques (chevesne, goujon, vairon, brochet) ont permis la description 
de nouvelles espèces endémiques de France. Ces révisions taxonomiques doivent être étendues à 
l’ensemble des groupes natifs pour une gestion adaptée des taxons.  

Ce projet consiste en une révision taxonomique intégrative de la loche franche Barbatula avec 
notamment des analyses moléculaires (séquences mitochondriales et nucléaires) et morphologiques. 
Nous disposons d’environs 150 individus récemment collectés, représentatifs de la distribution du 
genre. Tous les individus sont enregistrés en collection. Le mitogénome sera séquencé pour chaque 
spécimen, ainsi que de marqueurs nucléaires ultravariables déjà développés. Nous avons développé 
une technique de séquençage rapide et efficace à bas coût en multiplexant à deux niveaux les 
échantillons (Hinsinger et al. 2015).  Le traitement des données est maitrisé dans l’équipe, les 
logiciels sont disponibles. Les analyses moléculaires et morphologiques seront effectuées sur les 
mêmes individus. 

La loche franche Barbatula barbatula est un bon indicateur de qualité de l’eau des rivières 
(Froese & Pauly 2016). Elle est très répandue en France et en Europe (Keith et al. 2011 ; Kottelat & 
Freyhof 2007). Des études ont suggéré l’existence de plusieurs espèces non décrites en Europe 
(Knebelsberger et al. 2015). Nos analyses préliminaires sur des populations françaises montrent des 
groupes très divergents qui pourraient être des espèces non décrites dont le statut de conservation 
et l’écologie seront à revoir. 

Ce sujet de stage de M2 consiste à faire une révision taxonomique des loches franches selon 
une approche intégrative. Les résultats obtenus influeront directement sur la conservation. 
L’étudiant sera accueilli au sein de l’UMR BOREA 7208, aura à sa disposition un bureau ainsi que le 
matériel informatique. Il sera formé pour tous les processus de l’extraction de l’ADN, aux analyses 
moléculaires, en passant par la réalisation de PCRs et les traitement de séquences. Il apprendra 
également comment réaliser une analyse morpho-méristique afin d’observer les éventuelles 
différences morphologiques. 

 
Début du stage: janvier 2017  

 
Contact (adresse(s) complète (s)) :   

Gaël DENYS : Muséum national d’Histoire naturelle, 43 rue Cuvier CP26, 75005 PARIS ; 01 40 79 31 
13 ; gael@mnhn.fr 

 


